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As lagoas costeiras do Norte Fluminense representam ecossistemas aquaticos de elevada
relevancia ecoldgica e socioambiental, caracterizados por intensa dindmica hidrolégica e
elevada heterogeneidade limnologica. Entretanto, esses ambientes vém sofrendo crescentes
pressdes antropicas relacionadas a urbanizagdo, lancamento de efluentes, eutrofizacao
artificial e alteragdes hidromorfoloégicas, comprometendo a qualidade ambiental e o
funcionamento ecologico desses sistemas. Neste contexto, o presente estudo teve como
objetivo caracterizar a composi¢cdo das comunidades bacterianas de lagoas costeiras do
Norte Fluminense, integrando andlises fisico-quimicas e metagendmicas. As amostragens
foram realizadas em dez lagoas ortogonais localizadas entre os municipios de Macaé e Sao
Joao da Barra, contemplando periodos seco e chuvoso, de modo a avaliar a influéncia
sazonal sobre as variaveis ambientais e comunidades microbioldgicas. Foram mensuradas
as variaveis limnologicas: temperatura, pH, salinidade, condutividade elétrica, oxigénio
dissolvido, turbidez, nutrientes dissolvidos, solidos totais em suspensao e carbono organico
dissolvido. Para a caracterizacdo microbiana, amostras de agua foram submetidas a
filtracdo em membranas de 0,22 um de porosidade, visando a reten¢do da biomassa
microbiana, seguida de extragdo de DNA, amplificagdo da regido 16S rDNA e
sequenciamento utilizando a tecnologia Oxford Nanopore. Os resultados preliminares
demonstraram elevada heterogeneidade ecologica entre as lagoas avaliadas, refletida
principalmente nos indices de diversidade microbiana. Os indices de Shannon
apresentaram valores superiores a 4,0 em alguns sistemas, indicando comunidades
bacterianas estruturalmente complexas e com elevada equitabilidade. As lagoas Lagamar,
Jurubatiba e Imboassica apresentaram maiores valores de diversidade e uniformidade
taxondmica, enquanto outros sistemas exibiram maior dominincia ecologica,
possivelmente associada a diferencas em salinidade, disponibilidade de nutrientes e aporte
de matéria organica. As andlises taxondmicas indicaram predominancia de Proteobacteria,
Bacteroidota, Cyanobacteria, Chloroflexi e Verrucomicrobiota, frequentemente associados
a ambientes costeiros tropicais e eutrofizados. Espera-se que os resultados contribuam para
a compreensao da microbiologica de lagoas costeiras tropicais, fornecendo subsidios para
estratégias de conservagao e gestao ambiental desses ecossistemas.
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