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FILOGENETICA DE PEIXES EM LAGOS DA BACIA DO RIO
ARAGUAIA: EVIDENCIAS A PARTIR DE eDNA
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A organizagdo espacial da diversidade em varzeas resulta da interacdo entre filtros
ambientais e processos espaciais. Nesse contexto, 0 DNA ambiental (eDNA) permite
identificar a distribui¢do espacial das espécies a partir do material genético no ambiente.
Este estudo investigou a diversidade beta filogenética de peixes em lagos da bacia do rio
Araguaia utilizando eDNA metabarcoding. Amostras de dgua (500 mL, triplicata) foram
coletadas em 132 lagos durante o periodo de cheia (fevereiro de 2023) e filtradas com
filtros de acetato de celulose (47 mm, 0,45 um). Varidveis ambientais foram registradas
em cada lago amostrado. O DNA foi extraido com kit DNeasy Blood & Tissue (Qiagen), e
o gene /2S5 rRNA amplificado com primers NeoFish e MiFish. O sequenciamento ocorreu
na plataforma I[llumina MiSeq. ASVs foram geradas com DADA?2 e atribuidas a taxons
com base no banco MIDORI2. Uma arvore filogenética de peixes neotropicais foi podada
para incluir as 150 espécies detectadas, servindo de base para andlises de particdo da
diversidade beta e analises via Principal Coordinates of Phylogenetic Structure (PCPS). O
primeiro eixo da PCPS foi o uUnico eixo significativo (p = 0.001), e, portanto, o unico
utilizado para avaliar a associacdo com varidveis ambientais e filtros geograficos (matriz
de conectividade — AEMs) via Andlise de Redundancia Parcial (pRDA). A particdo da

diversidade beta indicou predominancia do turnover filogenético, sugerindo que a variag@o
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na composicao filogenética se deu principalmente através da substituicdo de linhagens

evolutivas entre lagos. A parti¢dao da variancia via pRDA indicou que as fragdes explicadas
pelos fatores ambientais isolados e ambientais e espaciais em conjunto foram baixas (<
3%), enquanto o componente espacial isolado explicou 32% da variagdo na composi¢ao
filogenética. Assim, a predominancia de processos espaciais na estruturacao filogenética
das comunidades de peixes em lagos de varzea, apontando para mecanismos como

migracdo e barreiras geograficas como primordiais.
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